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序列比对算法在生物大数据分析、数据压缩、数据挖掘、信息检索、模式识别、网络
入侵检测等领域具有广泛应用。随着第三代测序技术的发展，测序产生的生物序列数据越
来越多、越来越长，序列比对算法研究面临巨大挑战。测序序列比对是典型的大数据处理
问题，其不断涌现的新思想和新方法，不仅促进了测序序列分析技术的进步，也为其他领
域应用和发展带来了机会和借鉴。本报告首先从历史发展的角度，回顾测序序列比对发展
的阶段和一些重要方法，也介绍报告人团队的研究工作和贡献；然后，介绍第一项跨领域
研究：代码克隆算法——面向大间隙和差异代码克隆的两个算法；最后，介绍第二项跨领
域研究：免解压的值压缩方法——将多基因组编码思想应用到内存键值索引中。以上汇报
和介绍旨在说明，跨领域的求解思想和方法的借用，富有挑战性且激动人心。
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